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PROGRAMA ANALITICO DE DISCIPLINA

Disciplina: PBV0022 - Principios de Protedmica em Plantas

CBB/LBT - Laboratério de Biotecnologia Inicio: 2026/1
Pré-requisito(s):  ndo tem

Co-requisito(s): nao tem

Equivaléncia(s):  LBT2736 - Principios de Protedmica em Plantas

Carga horaria: 45 (30 tedricas , 0 praticas, 15 extraclasse) Créditos: 3

Tipo de aprovagao: Média/Frequéncia

EMENTA

Estudo dos fundamentos da protedmica como ferramenta para analise em larga escala de proteinas em diferentes
sistemas bioldgicos. Abordagem integrada dos principios da estrutura e funcdo das proteinas, traducao e fluxo da
informacao génica. Métodos de preparo e processamento de amostras, com foco em estratégias bottom-up, baseadas
ou ndo em gel, para separacao e identificacdo de proteinas por espectrometria de massas. Introducdo as abordagens
direcionadas (targeted), top-down e protedmica de célula Unica. Aplicacles de ferramentas bioinformaticas para a
analise, anotacao funcional e validacdo dos dados. Discussao de estudos de caso e analise critica de dados
experimentais.

CONTEUDO PROGRAMATICO

Aulas Tebricas (30h)

1.Introducao a Protedmica: conceitos e aplicacdes (2h)

2.Fluxo da Informacao Génica e Traducao (2h)

3.Estrutura e Funcao de Proteinas (2h)

4.Preparo de Amostras para Analise Protedmica (4h)

5.Protedmica baseada em gel (4h)

6.Protedmica bottom-up gel-free baseada em LC-MS/MS (4h)

7.Protedmica de fracOes enriquecidas e subproteomas (2h)

8.Identificacdo e Quantificacdo de Proteinas (4h)

9.Bioinformatica, Andlise Funcional e Validacao de Dados Protedmicos (4h)
10.Tépicos Avancados em Protedmica: targeted, top-down e single-cell proteomics (2h)

Atividades Extra-Classe (30h)
11.Leitura critica e apresentagao de artigos cientificos (15h)
12.Trabalho pratico de analise de dados em proteémica (15h)
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