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EMENTA

Estudo dos fundamentos da proteômica como ferramenta para análise em larga escala de proteínas em diferentes
sistemas biológicos. Abordagem integrada dos princípios da estrutura e função das proteínas, tradução e fluxo da
informação gênica. Métodos de preparo e processamento de amostras, com foco em estratégias bottom-up, baseadas
ou não em gel, para separação e identificação de proteínas por espectrometria de massas. Introdução às abordagens
direcionadas (targeted), top-down e proteômica de célula única. Aplicações de ferramentas bioinformáticas para a
análise, anotação funcional e validação dos dados. Discussão de estudos de caso e análise crítica de dados
experimentais.

CONTEÚDO PROGRAMÁTICO

Aulas Teóricas (30h)
1.Introdução à Proteômica: conceitos e aplicações (2h)
2.Fluxo da Informação Gênica e Tradução (2h)
3.Estrutura e Função de Proteínas (2h)
4.Preparo de Amostras para Análise Proteômica (4h)
5.Proteômica baseada em gel (4h)
6.Proteômica bottom-up gel-free baseada em LC-MS/MS (4h)
7.Proteômica de frações enriquecidas e subproteomas (2h)
8.Identificação e Quantificação de Proteínas (4h)
9.Bioinformática, Análise Funcional e Validação de Dados Proteômicos (4h)
10.Tópicos Avançados em Proteômica: targeted, top-down e single-cell proteomics (2h)

Atividades Extra-Classe (30h)
11.Leitura crítica e apresentação de artigos científicos (15h)
12.Trabalho prático de análise de dados em proteômica (15h)
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